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INTRODUCCION

Los bioindicadores son organismos que sirven para la identificacion y determinacidon cualitativa de factores medioambientales y que pueden utilizarse
para monitorear el estado o salud del ambiente. Se basan en la informacion que proporcionan las especies seleccionadas como tales.

La identificiacion de las especies seleccionadas es un punto critico para la correcta aplicacion del método.

En lo que refiere a contaminacion atmosférica, son considerados buenos indicadores aquellos organismos que presentan sensibilidad a contaminantes
presentes en el aire, con una amplia distribucion en el area de estudio y que presenten suficiente longevidad.

a Los liquenes son asociaciones simbidticas de hongos con organismos fotobiontes como algas verdes cloréfitas o cianobacterias, de cuya

interaccion se origina un talo estable con estructura y fisiologia especificas.

Los liqguenes, por sus caracteristicas funcionales, metabdlicas y otras, son muy utiles como indicadores de la salubridad del aire
(HAWKSWORTH, D. L., & ROSE, F. (1970))

En este trabajo se selecciona el bioindicador liquénico Parmelina tiliacea. Es una especie que requiere ser distinguida de otra muy similar,
) llamada Parmelina cryptotiliacea. La identificacion de ambas se ha de realizar mediante caracteres moleculares.
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Animal

Los ITS son la regidon del ADN nuclear de hongos mas utilizada en la identificacion genética.

Para la identificacion, se llevara a cabo la extraccion del material genético y posterior amplificacion de las regiones ITS, secuenciacion y analisis.
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RESULTADOS Y DISCUSION
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BT Genomes : Ninguna de ellas se ajusto al patron de Parmelina cryptotiliacea.

CONCLUSIONES

Para utilizar los liguenes como Dos indicadores liquénicos, Parmelina tiliacea y De las muestras de liquenes analizadas
bioindicadores, en algunos casos se Parmelina cryptotiliacea, presentan una en la Ciudad Universitaria de Madrid,

requiere de la identificacion molecular ya morfologia similar y comparten territorio, por donde ambas podrian coexistir, la
que en ocasiones la identificacion lo que es necesaria la identificacion molecular practica totalidad de las mismas se
morfolégica puede resultar ambigua para distinguirlos corresponden con Parmelina tiliacea
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