
Figura 8.Pérdida de quiralidad por enzima YcaO. Fuente: Nature  
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  OBJETIVOS   INTRODUCCIÓN Y ANTECEDENTES 

Klebsiella pneumoniae 
 

  MATERIALES Y MÉTODOS 

Klebsazolicin 
 

Los tres azoles y el anillo de amidina N-terminal son, ya que median las 
interacciones con el ARNr 23S. KLB forma contactos de Van der Waals, 
enlaces de H de la Ser1 y Ser9 en KLB con U2585 y U2506. 
  
 

 

Antibiótico de Klebsiella pneumoniae que inhibe el 

crecimiento de células sensibles al actuar sobre la 
maquinaria ribosomal, obstruyendo el túnel de 
salida del péptido superponiéndose con los sitios 
de unión de macrólidos. 
 

 

  RESULTADOS Y DISCUSIÓN 

 Biosíntesis de un RiPP 
 

 Deshidratación de Serina y Treonina 
 

Figura 7. (A) Mecanismo con un ataque nucleofílico del grupo 
amino N-terminal.                      

(B) Mecanismo dependiente de YcaO de la cadena lateral de Ser3 
(i) antes del ataque del grupo amino N-terminal (ii) y la posterior 

reorganización (iii). Fuente: JACS  

 Formación amidina 

 Perspectiva futura para Biocatálisis 
 

En las bacterias, el gen que genera un péptido 
precursor se agrupa con sus enzimas 
modificadoras. En este caso, el péptido precursor  
es KlpA que se traduce, el complejo de 
maduración KlpBCD lo modifica y la proteasa 
TldD/E genera el producto activo. 
 

La deshidratación proporciona reactividad al sulfhidrilo o amina, y tienden a  
reaccionar intramolecularmente para formar lantionina o lisinoalanina o a la 

epimerización para proporcionar mayor estabilidad frente a la proteólisis. 

En el caso de poder aislar las enzimas YcaO, éstas se podrían utilizar para la 
síntesis de derivados azólicos  con pérdida de sus estereocentros. 
   CONCLUSIONES 

El péptido modificado de 6202 Da es 
atacado por la proteasa TldD/E para 

dar el péptido activo de 3074 Da. 

 Proteólisis 
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