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e Descubrimiento de nuevos inmunogenos a partir de
bases de datos gendmicas

 Ahorro de tiempo
e Resuelve las limitaciones de los métodos tradicionales

o Optimizacion y diseno racional de antigenos a partir
de la informacion estructural disponible

e Caracterizacion de epitopos
e Herramienta = Biologia estructural
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Colera obtenidos

R ES U LTA DOS Y D |S C US | é N e Focaliza la respuesta inmune

e Mejora la inmunidad
+ e Evita epitopos indeseables

“EPITOPE MAPPING" * Reduccion de costes

: : ., : * Antigenos con alta variabilidad secuencial
* Obtiene informacion sobre las regiones

exactas de un determinado antigeno que son * Homogeneidad y estabilidad

reconocidas y con las que interaccionan los * Opfimizar la presentacion de epitopos
anticuerpos
« Gran cantidad de informacion biologica que debe ser procesada y almacenada
« Prediccidon de estructuras bioldgicas macromoleculares

CRISTALOGRAFIA RAYOS-X vs. CRIOMICROSCOPIA
ELECTRONICA
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Cristalografia de rayos-X

Cristalizaciéon de la muestra Congelacién de la muestra X-RAY CRYSTALLOGRAPHY  ¥.ray
_ ' X-rays scatter as they pass through a
vacio Grandes canfidades de muestra Pequenas cantidades de muestra crysalized protein; the resuting waves By
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. . . structure can then be deduced.
microscopy is catching up.

position of atoms is deduced. O O

* Enfermedad diarreica aguda
causada por el bacilo Vibrio <
cholerae 3
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e Transmision persona a persona &
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* Sintesis de las subunidades Ay B en el

actual

— COLERA — [ ESTRUCTURA HOLOTOXINA HETEROHEXAMERICA (AB;) ] Intervenciones, fratamiento y profilaxis

e Suministro de agua potable y saneamiento
e Antibioticos
e Terapias de rehidratacion

e Vacunas orales: /\
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CONCLUSIONES

constantly activates
adenylyl cyclase.
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